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RADIOTERAPIA EM PACIENTES COM CANCER DE MAMA
SATYAKI AFONSO NAVINCHANDRA; RENATA BASTOS ASCENCO
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Objetivo: Acessar através de plataformas de modelagem estrutural, quais as
alteracbes sdo causadas a estrutura das proteinas pelos polimorfismos
selecionados, e como estes genes alvo pesquisados se oferecem como
potencial preditivo dos biomarcadores em relacdo aos Método: Foram
selecionados trés genes, CHEK2, ATM e BRCA2 com base na sua relevancia
com relacdo ao cancer mama e a radiorresisténcia ou radiossensibilidade.
Foram realizadas predicdes sobre a massa molecular, estrutura secundaria,
regides desordenadas, composi¢ca Resultados: Para os genes CHEK2, ATM, e
BRCA2, os polimorfismos selecionados foram 1le200Thr, Ser707Pro, e
lle2944Phe, respectivamente. As predicOes de impactos das trocas 11e200Thr,
no gene CHEK2, e 1le2944Phe, no gene BRCA2, sugerem que estas mutacdes
sejam provave Conclusado: As ferramentas de bioinformética sdo bastante
Uteis para caracterizacdo de proteinas como um todo, auxiliam no estudo dos
possiveis efeitos de polimorfismos de base Unica em regifes codificantes, e
podem direcionar futuros estudos sobre as possiveis causa
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