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Este trabalho busca estudar e desenvolver novas abordagens na resolução de problemas 
presentes no campo de estudo da bioinformática, tendo como principal foco o problema dos 
alinhamentos de seqüências genéticas. O desenvolvimento de novas técnicas que auxiliem 
as pesquisas biológicas é muito importante; o estudo do genoma e da diversidade genética 
de diferentes espécies, neste caso o amendoim, tem sido possibilitado através do uso de 
ferramentas computacionais que em muito auxiliam os biólogos. Estas novas ferramentas 
atuam na solução de problemas com enorme velocidade e eficiência, fato bastante 
evidenciado se comparadas aos métodos utilizados antes da introdução dos métodos 
computacionais na busca por respostas aos problemas biológicos. O foco na aplicação dos 
algoritmos genéticos na resolução do problema de alinhamentos de sequências demonstra 
uma nova abordagem na busca por algoritmos velozes e eficientes para este tipo de 
problema. 
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