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O céancer de boca € estimado como sendo o sextmaaa mais comum, com maior
prevaléncia na india. Estudos epidemiolégicos destnam que varios genes polimérficos,
como o citocromo P450 (CYP), sintetizam enzimas auam em processos de ativacdo e
detoxificacdo de agentes pro-carcinogénicosuperfamilia CYP450 abrange um conjunto de
isoformas envolvidas na biotransformacao de xenicb® ativados por reacoes de Fase |, as
reacbes de oxidacdo alteram as estruturas quindicasubstrato que em muitas vezes
resultando em uma molécula mais polar facilitarstia, excrecdo. Nem sempre acontece uma
bioinativagdo do substrato, por acdo dos CYP450Qemado ocorrer uma bioativagdo, o que
significa que o produto € dotado duma atividadéogioa ausente no substrato.A inducdo de
varios genes d€YP1AL ocorre via ligacdo do composto indutor ao receptithidrocarbono
(Ah), que ativa a transcricdo de genes que codifipeoteinas envolvidas na metabolizacao
de xenobidticos.Dois polimorfismos ja foram desiba literaturanl e m2. Para a obtencéo
dos mesmos, foi utilizada a enzinvspl. O polimorfismo lle/Val ocorre devido a uma
transicdo A->G na posicdo 4889 do exdén 7 @¥P1A1, tal transi¢do leva a substituicdo do
aminoacido isoleucina (lle) pelo aminoacido valfial) no residuo 462. Este polimorfismo
resulta em dois gendtipos: homozigoto (lle/lle aal/Val) e um heterozigoto (lle/Val) e, no
caso dos alelos serem mutantes leva a diminuicaatidgadade catalitica da enzima.O
polimorfismo para CYP 121m1l é : 3081 T>C. A presethe um amplicon de 340 pb indica a
homozigose para o polimorfismo: T/T. A presencaddeandas : 340 pb, 200 pb e 140 pb
indica heterozigose: T/C. E a presenca de 2 ba2@&spb e 140 pb indica homozigose para
o polimorfismo : C/C.As frequiéncias genotipicas dostroles encontrada pela analise dos
dados foram: 75% (56/80) para T/T ; 25% (20/80F B 5% (4/80) para C/C. As 100
amostras extraidas serdo submetidas a identificdg&operfis alélicos do geneYP1lAl
utilizando primers especificos, segundo o protocolo de termociclagetregtabelecidos e
otimizados. Posteriormente, sera realizada a téahéc RFLP, no qual oamplicons serdo
submetidos a digestdo enzimatica pela eniitga.
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