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O HIV é classificado em tipos 1 e 2. O tipo 1, nfeégjuente, € subdividido em grupos M, O e
N. O grupo M, principal responsavel pela pandemigsui nove subtipos descritos (A, B, C, D,
F, G, H, J e K), além de muitas formas recombirsanieulantes. A distribuicdo das variantes
do HIV-1 na populagéo é heterogénea, e a orgammzagésubtipos € amplamente utilizada nos
estudos de epidemiologia molecular. O presentaltratfoi aprovado pelo Comité de Etica da
Universidade Catélica de Goias, protocolo n°:00188.000-05. Foram selecionadas amostras
de 37 individuos atendidos no Centro de Testag@ooaselhamento da Secretaria Municipal de
Saude, que foram positivos para o ensaio imunoétimion (ELISA) utilizado como teste de
triagem para diagnostico do HIV. Apos confirmacgacsdropositividade pavestern blot, foram
realizados 0s ensaios imunoenzimaticos de altéxa bansibilidadeSTAHRS) para classificar a
infeccdo como recente ou estabelecida. Em segéniagxtraido o acido nucléico viral e
amplificado um fragmento do gergwl correspondente as enzimas protease e transcriptase
reversa, através da PCR. As amostras foram putéfc® submetidas ao sequenciameto. Para
edicdo e andlise dos fragmentos seqiienciados ifiadb o programa Sequench&f. As
sequéncias foram enviadas ao sitio disponivel giddupela Universidade de Stanford
(http://hivb.stanford.edu para andlise. Os resultados &AHRS mostraram que dos 37
individuos avaliados, 9 estavam no periodo recatsteinfeccdo. Obteve-se sucesso na
amplificacdo de 24 amostras e o sequenciamentord#roa que 23 pertenciam ao subtipo B, e
uma amostra tratava-se de um hibrido dos subtipb&.BOs resultados refletem a distribuicdo
previamente observada na maior parte das regi@sildiras, onde o subtipo B & prevalente,
com excec¢dao da regido Sul onde predomina o suBtipo
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